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	项目名称
	基于多组学整合的口腔鳞状细胞癌免疫微环境新分型及多靶点精准治疗策略研究　

	提名单位
	河北省卫生健康委

	主要完成人（全部）
	李天客、包阳、郭杰、孙玮、马谢天

	项目简介
	本项目聚焦于预后差、异质性强的口腔鳞状细胞癌（OSCC），旨在解决当前免疫治疗响应率低且缺乏有效预测生物标志物的核心临床难题。本研究计划首次整合基因组、转录组、蛋白质组及空间转录组等多组学数据，全面、深度地解析OSCC肿瘤免疫微环境（TIME）的细胞组成、空间分布、功能状态及其与肿瘤细胞的相互作用网络。核心研究内容包括：1.构建OSCC患者临床队列，收集肿瘤组织、癌旁组织及外周血样本，建立标准化的多组学数据库与临床信息库。2.通过生物信息学算法，对多组学数据进行深度整合分析，绘制OSCC的免疫全景图谱，识别并定义具有临床指导意义的免疫新分型（例如：免疫“炎性”型、免疫“排斥”型、免疫“荒漠”型等）。3.针对不同免疫亚型，筛选并鉴定驱动其表型形成的关键调控分子和信号通路，揭示OSCC免疫逃逸的核心机制。4.通过类器官（Organoids）、人源肿瘤异种移植（PDX）模型等先进技术，对筛选出的关键靶点进行功能验证。5.基于验证的靶点，设计并进行多靶点联合的临床前精准治疗策略（如“免疫检查点抑制剂 + 抗血管生成药物”或“CAR-T细胞疗法 + 基质重塑药物”），为不同免疫亚型的OSCC患者提供个体化治疗新方案。本研究将基础研究的机制探索与临床数据的验证紧密结合，期望为OSCC的精准免疫治疗提供新的理论依据、诊断标志物和治疗靶点，推动个体化医疗在口腔颌面肿瘤领域的应用。

	主要完成单位及创新推广贡献
	主要完成单位：河北医科大学第四医院

理论创新：
从“单点”到“系统”： 首次将基因组、转录组、蛋白质组与空间维度相结合，对OSCC免疫微环境进行全景式、系统性刻画，突破了以往研究的片面性。

超越PD-L1： 提出基于多组学特征的OSCC免疫新分型，为理解OSCC免疫异质性提供了全新框架，有望成为比单一PD-L1更精准的疗效预测体系。

揭示新机制： 深入揭示不同免疫亚型背后的关键调控网络和免疫逃逸新机制，为开发新型免疫治疗靶点提供理论基础。

技术创新：
方法学整合： 建立了一套从临床样本采集、多组学测序、生物信息学整合分析到功能验证、药效评估的完整技术平台。

前沿技术应用： 将空间转录组学、类器官等前沿技术率先应用于OSCC免疫微环境研究，确保了研究的技术先进性。

推广贡献：
本研究的技术路线和分析框架可被推广至其他头颈部肿瘤乃至其他实体瘤的免疫微环境研究中。

研究成果将以高水平学术论文、国内外学术会议报告等形式进行推广，提升本单位及本地区在肿瘤免疫研究领域的学术影响力。

	推广应用及经济社会效益情况
	1. 推广应用前景

临床诊断： 基于本研究成果，有望开发出可用于临床的多组学检测试剂盒，对OSCC患者进行免疫分型，指导个体化用药，避免无效治疗带来的时间、经济和身体损耗。

新药研发： 筛选出的新靶点可为制药企业提供源头创新，开发具有自主知识产权的新型免疫治疗药物或联合用药方案。

优化临床试验： 未来基于该免疫分型的临床试验（Basket Trial），可以更精准地招募潜在获益患者，提高新药研发的成功率和效率。

2. 经济社会效益

经济效益：
降低医疗成本： 通过精准分型，为患者匹配最有效的治疗方案，避免昂贵的免疫药物在无效患者身上的滥用，节约国家和个人医保支出。

产业转化潜力： 相关的诊断试剂盒和新药靶点专利具备巨大的市场转化潜力，可吸引投资，形成新的经济增长点。

社会效益：
提升患者生存率： 最直接的效益是显著提高OSCC患者，特别是难治性、复发性患者的治疗效果和生活质量，减轻患者家庭和社会的负担。

推动学科发展： 本项目将培养一批掌握多组学分析和转化医学研究的高水平人才，促进口腔医学、肿瘤学、免疫学等多学科交叉融合，提升区域整体的医疗科研水平。

助力健康中国战略： 研究成果将为国家精准医疗战略的实施提供重要支持，为攻克恶性肿瘤这一重大公共卫生挑战贡献力量。
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2019年河北医学科技奖 二等奖（第一完成人），证书编号：1923731成果名称：miR-214 通过靶向调控RASSFS 基因抑制口腔癌细胞凋亡发生的研究
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成果名称：口腔癌与口腔微生物的相关性研究
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	郭杰
	主治医师
	河北医科大学第四医院
	河北医科大学第四医院
	第三完成人，结合PP1、生存分析等多种建模方法，建立起预测口腔癌患者预后风险的多基因模型
	2023年河北医学科技奖 二等奖（第一完成人），证书编号：2420413-1

成果名称：新型MOF复合材料的设计及对口腔间隙感染病原菌杀菌效果的评价
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	无
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